Panel héréditaire A / e
Analyse de variants de la lignée germinale de 113 genes impliqués dans la prédisposition génétique®aux cancers les plus fréquentss

i

113 génes analysés par séquencage d'ADN : - Variants mononucléotidiques (SNVs) - Insertions et suppressions (indels)

Génes inclus dans le panel héréditaire (113 génes) * Variations du nombre de copies (CNVs)

ACD BRIP1 EPCAM ERCC3 KIF1B MUTYH POLE RET SMARCBT1 VHL
AIP CASR ERCC1 FANCG KIT NBN POT1 RHBDF2 SMARCET VWT1
AKT1 CDC73 ERCC2 FANCI LZTRT NF1 PRKARTA RINTT SPINK1 XPA
APC CDH1 ERCC4 FANCL MAX NF2 PTCH1 RUNX1 SPRED1 XPC
ATM CDKN1B ERCC5 FANCM MEN1T NSD1 PTEN SDHA STK11 XRCC2
BAP1 CDKN2A FAM175A FH MET NTLH1 RAD50 SDHAF2 SUFU

BARD1 CEDK4 FANCA FLCN MITF PALB2 RAD51B SDHB TERF2IP

BLM CHECK2 FANCB GALNT12 MLH1 PDGFRA RAD51C SDHC TERT

BMPR1A CTRC FANCC GATA2 MRET1 PHOX2B RAD51D SDHD TMEM127

BRCAT DDB2 FANCD2 GPC3 MSH2 PIK3CA RAD51 SLX4 TP53

BRCA2 DICER1 FANCE GREM1 MSH3 PMS2 RB1 SMAD4 TSC1

BRIP1 DIS3L2 CEBPA HOXB13 MSH6 POLD1 RECQL4 SMARCA4 75C2



